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1. Metody analizy danych z sekwencjonowania 
wysokoprzepustowego DNA (NGS) 

2. Metody adnotacji i standaryzacji danych biologicznych  

3. ²ǎǇƽƱǇǊŀŎŀ Ȋ ōƛƻƭƻƎŀƳƛ ς analiza i interpretacja danych 
ŘƻǏǿƛŀŘŎȊŀƭƴȅŎƘ 

 

Metody wielowymiarowe: 

- ²ȅƪƻǊȊȅǎǘŀƴƛŜ ƴŀ ǇǊȊȅƪƱŀŘȊƛŜ ǇǊƻƧŜƪǘǳ th[!tD9b-BD 

- Nowe zastosowania w analizie danych NGS 

 



 

Koordynacja i zarzŃdzanie ï  

IGR PAN (24) 

 

Przedsiňbiorcy ï firmy hodowlane:  

DANKO sp. z o.o., PHR sp. z o.o. 

Badania transkryptomu ï  

IGR PAN (17), UR Krak·w (18),  

Uś (19), UAM (20) 

Badania anatomiczne ï  

UAM (5) 

Badanie wğasnoŜci  

fizycznych i fizykochemicznych  

ï IA PAN (6) 

Badania proteomu ï  

IChB PAN (13),  

UAM (14), IGR PAN (21)  

Procesy fizjologiczne ï  

UP PoznaŒ (7), IFR PAN (8, 10),  

UR Krak·w (9, 11, 12) 

Badania metabolomu ï 

IGR PAN (15),  

IChB PAN (16) 

Generowanie i opis  

zmiennoŜci genetycznej ï  

IGR PAN (2), Uś (4, 22) 

Badanie fenotypowej ekspresji  

odpornoŜci na suszň ï  

IGR PAN (2), IUNG-PIB (3),  

UP Krak·w (9) 

Analiza i integracja  

wynik·w doŜwiadczeŒ ï 

IGR PAN (23) 

OkreŜlenie i prognoza  

warunk·w Ŝrodowiskowych ï  

IśRiL PAN (1) 

Projekt  

POLAPGEN-BD 
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Figure 2. Principal component biplots, with dots corresponding to LCam recombinant 
inbred lines observed in drought DI (red), drought DII (yellow) and in control conditions 
(green), and vectors corresponding to observed traits, made for data obtained in 2012 
and 2013. 
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efekt DII > efekt DI 



Metabolite  
number 

Metabolite name 

1 3-Feruloylquinic acid 
2 3-p-Coumaroylquinic acid 
3 5-Feruloylquinic acid 
4 Apigenin 6-C-glucoside-8-C-arabinoside/Apigenin 6-C-arabinoside-8-C-glucoside 
5 Apigenin 7-O-arabinosylglucoside 
6 Apigenin 7-O-diglucoside 
7 Apigenin 7-O-glucosylarabinoside 
8 Apigenin 7-O-glucosylrhamnoside 
9 Apigenin 7-O-rhamnosylglucoside 
10 Blumenol C 2''-O-glucuronylglucoside 
11 Blumenol C derivative 
12 Blumenol C glucoside 
13 Caffeic acid derivative 
14 Caffeoyl - hexose 
15 Chrysoeriol 7-O-arabinosylglucoside 
16 Chrysoeriol 7-O-diglucoside/Isoscoparin 2''-O-glucoside 
..... ..... 
130 UPLC_UV_signal_106 
131 UPLC_UV_signal_107 
132 UPLC_UV_signal_108 
133 UPLC_UV_signal_109 
134 UPLC_UV_signal_110 
135 UPLC_UV_signal_111 

.ŀŘŀƴƛŜ ȊŀǿŀǊǘƻǏŎƛ ƳŜǘŀōƻƭƛǘƽǿ ǿ ƭƛǏŎƛŀŎƘ όƳŜǘƻŘȅ 
chromatograficzne) 

Piotr Kachlicki, IGR PAN 

Aneta Sawikowska 



!ƴŀƭƛȊŀ ǿǎǇƽƱǊȊťŘƴȅŎƘ ƎƱƽǿƴȅŎƘ  
(PCO, principal coordinate analysis),  
ƳŀŎƛŜǊȊ ǇƻŘƻōƛŜƵǎǘǿ ǿȅƭƛŎȊƻƴŀ Ȋ 
ƻŘƭŜƎƱƻǏŎƛ 9ǳƪƭƛŘŜǎƻǿȅŎƘ ǇƻƳƛťŘȊȅ 
liniami 

.ŀŘŀƴƛŜ ȊŀǿŀǊǘƻǏŎƛ ƳŜǘŀōƻƭƛǘƽǿ ǿ ƭƛǏŎƛŀŎƘ όƳŜǘƻŘȅ 
chromatograficzne) ς susza/kontrola, 2 terminy badania  



Protein 
number 

Protein name 

Number of 
genotypes in which 

protein was 
observed 

Function 

1 14-3-3-like protein homolog 76 Defence 
2 2-Cys peroxiredoxin BAS1 67 Defence 
3 2-Cys peroxiredoxin BAS1 64 Defence 
4 2-Cys peroxiredoxin BAS1, chloroplastic (Fragment) 73 Defence 
5 20 kDa chaperonin, chloroplastic 83 Defence 
6 6-phosphogluconate dehydrogenase 70 Carbon metabolism 
7 Actin (Fragment) 84 Other 
8 Adenylate kinase 91 Carbon metabolism 
9 ADP-glucose pyrophosphorylase small subunit, plastid 87 Carbon metabolism 
10 Alanyl-tRNA synthetase 68 Gene expression 
11 Aminotransferase 69 Nitrogen metabolism 
12 Apocytochrome f 71 Photosynthesis 
13 Ascorbate peroxidase 95 Defence 
14 Ascorbate peroxidase 74 Defence 
15 Ascorbate peroxidase 55 Defence 
16 ATP synthase subunit alpha, chloroplastic 65 Ion/electron transport 
17 ATP synthase subunit alpha, chloroplastic 59 Ion/electron transport 
... ... ... ... 

253 Unknown protein 40 Unknown 
254 Unknown protein 39 Unknown 
255 Unknown protein 38 Unknown 
256 Unknown protein 32 Unknown 
257 Unknown protein 21 Unknown 

.ŀŘŀƴƛŜ ȊŀǿŀǊǘƻǏŎƛ ōƛŀƱŜƪ ǿ ƭƛǏŎƛŀŎƘ όƳŜǘƻŘŀ ŜƭŜƪǘǊƻŦƻǊŜȊȅ н5ύ 

Maciej Stobiecki, IChB PAN; niepub.   



.ŀŘŀƴƛŜ ȊŀǿŀǊǘƻǏŎƛ ōƛŀƱŜƪ ǿ ƭƛǏŎƛŀŎƘ όƳŜǘƻŘŀ ŜƭŜƪǘǊƻŦƻǊŜȊȅ н5ύ 

!ƴŀƭƛȊŀ ǿǎǇƽƱǊȊťŘƴȅŎƘ 
ƎƱƽǿƴȅŎƘ dla grup 
ŦǳƴƪŎȅƧƴȅŎƘ ōƛŀƱŜƪ 
obserwowanych w liniach 
RIL i formach rodzicielskich. 
Zielone ς ǇǊƽōȅ ƪƻƴǘǊƻƭƴŜΣ 
czerwone ς ǇǊƽōȅ ǿ 
warunkach niedoboru 
wody. 

[ƛǏŎƛŜ Korzenie 


